
TARBP1

SRP9

SYT14
KDM5B
TIMM17A

TSEN15

GAS5

HAX1
SELENBP1
NBPF12

PHGDH

RPL5

SRSF11
JAK1
MYSM1
EFCAB14
ATP6V0B
PUM1
EPB41
DNAJC8
TMEM222
MICOS10

p11
p13

p21

p22

p31

p32
p33
p34

p35

p36

q21
q22
q23
q24

q25

q31

q32

q41

q42

q43
q44

Chr. 1 DTYMK
HDLBP
GIGYF2
ACSL3
GMPPA
RPL37A
ABI2
CARF
PPIL3
HSPD1
TTN−AS1
PKP4
ARL5A

MFSD9
UNC50

PTCD3
USP39
PCBP1−AS1
SLC1A4
UGP2
MDH1
FAM161A
XPO1
KIAA1841
RPS27A
MTA3
GEMIN6
SRSF7
SLC30A6
PDIA6
ADAM17

p11

p12
p13
p14

p16

p21

p22
p23

p24

p25

q11
q12
q13

q14

q21

q22

q23

q24

q31

q32

q33
q34
q35
q36

q37

Chr. 2

PIGX

VPS8
ABCF3
FXR1
TBL1XR1
GFM1

TRPC1
ATR
CNBP
UMPS
FAM162A

ARIH2
SEC22C
OXSR1
ACAA1

HACL1

p11
p12

p13

p14

p21

p22

p24

p25
p26

q11
q12

q13

q21
q22
q23
q24

q25

q26

q27
q28
q29

Chr. 3

EXOSC9
SNHG8

METAP1

LIN54

N4BP2

RNF4

p11p12
p14

p15

p16

q12

q13

q21

q22
q23
q24
q25
q26
q27

q28

q31

q32
q33
q34

q35

Chr. 4

RACK1

CLINT1

HARS1
SMAD5
AC104109.4
HINT1
ALDH7A1
ATG12

KIF2A

NNT
SELENOP

p12
p13

p14

p15

q11
q12

q13

q14

q15

q21

q22

q23

q31

q32
q33

q34

q35

Chr. 5

TBP
AFDN

REPS1

ECHDC1

RWDD1

RARS2
SNHG5
HMGN3
SMAP1

MTCH1
BRD2
NELFE
PRR3
DEK
PRPF4B

p11
p12

p21

p22

p23

p25

q11
q12
q13

q14
q15

q16

q21

q22

q23

q24

q25
q26
q27

Chr. 6

ZC3HC1
CADPS2

ZNF655
SGCE
GATAD1
DMTF1
POMZP3
GTF2I
BCL7B

STARD3NL
GARS1
TAX1BP1
TRA2A

SUN1

p11
p12
p13
p14

p15

p21

p22

q11

q21

q22

q31

q32
q33
q34

q36

Chr. 7

TATDN1
FAM91A1

ANKRD46
VPS13B
STK3

STAU2
CSPP1

LYPLA1

GSR
PNMA2
INTS10

p11
p12
p21
p22

p23

q11

q12

q13

q21

q22

q23

q24

Chr. 8

MAN1B1

LRSAM1
RABEPK
CDK5RAP2
TMEM38B

IL11RA
APTX
DENND4C

p13

p21

p22
p23
p24

q21

q22

q31
q32
q33

q34

Chr. 9

TUBGCP2
UROS
NSMCE4A
RAB11FIP2
XPNPEP1
MRPL43
IDE

ADK
KIFBP

EPC1
RAB18
ANKRD26

PITRM1

p11

p12

p13
p14
p15

q11

q21

q22

q23

q24

q25

q26

Chr. 10 ACAD8

ALG9

CCDC82
MTMR2
MED17
ALG8
PPME1
MRPL48
SLC3A2
POLR2G
TTC9C
UBXN1
MTA2
DDB1
TMX2
FNBP4
MADD
RPS13
COPB1
EIF4G2
PGAP2

p11
p12
p13
p14

p15

q11
q12

q13

q14

q21

q22

q23

q24
q25

Chr. 11

SUDS3
TAOK3
TRAFD1
TXNRD1

TBC1D15
CNOT2
SLC35E3
TSPAN31
MARS1
PTGES3
BAZ2A
CS
RPS26
TMBIM6
PFKM
TWF1
IRAK4
PPFIBP1
ZNF384
WNK1

p11

p12

p13

q12

q13

q14
q15

q21

q22
q23

q24

Chr. 12

UFM1

MICU2
q12

q13

q14

q21

q22

q31

q32
q33
q34

Chr. 13

DYNC1H1

ZC3H14

ABCD4

MTHFD1
SYNE2

SNX6

GMPR2
NEDD8−MDP1
HNRNPC
APEX1

q11
q12
q13

q21

q22

q23

q24

q31

q32

Chr. 14

PDE8A
PEAK1
FAM219B
RPL4
BNIP2
GALK2
HAUS2
OIP5−AS1
UBE3A
SNHG14

q11q12

q14
q15

q21

q22
q23
q24
q25

q26

Chr. 15

COX4I1

GLG1
PLA2G15

ALDOA
TMEM219
CEP20

CLUAP1
ELOB

p11
p12

p13

q11
q12
q13
q21
q22

q23
q24

Chr. 16

MRPL38
ABCA5
PSMD12
STRADA
PRR11
LUC7L3
LINC02210
PSME3
EIF1
SMARCE1
SAT2

p11
p12
p13

q11
q12

q21

q22
q23
q24

q25

Chr. 17

MBD2
DYM

SS18
ESCO1

p11

q11

q12

q21

q22

q23

Chr. 18

TEAD2
SMG9
FBL
ZNF529
AC092329.3
AKAP8L
UBL5
ZNF561
ZNF317

p12

p13

q12

q13

Chr. 19

NELFCD
ADNP

RBM39
ITCH
HM13
SNX5

CSNK2A1

p11

p12

p13

q11
q12

q13

Chr. 20

HMGN1
HLCS
ATP5PO
USP16

q11
q21

q22

Chr. 21

SNU13

YWHAH
XBP1
CHEK2q11

q12

q13

Chr. 22

NSDHL

STAG2

JPX

DDX3X
p11

p21

p22

q11
q13

q21

q22
q23
q24
q25
q26

q27

q28

Chr. X

p11

q11

Chr. Y

JCEC − differential spliced genes of group B, G1, G2, H1 and H2.


